
Figura 3. Cromatogramas do Microssatélite D7S515 (dinucleotídeo) - Z16999 
(GenBank)  - 128-190pb. DNA normal (G) e DNA de leiomioma (GC) dos casos G14 e 
G15 com redução do volume >36%. Observar instabilidade do comprimento dos 
alelos (IMS) e relação entre os alelos >0,5, ausência de perda da heterozigosidade. 
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Allele 2  
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Area2 

Resultado 

GC14 153 1199,2 3 3597,6 167 779,8 3,5 2729,3 1,318 0,6758/IMS 
G14 125,1 610,2 4,6 2806,92 151,1 282,2 5,1 1439,22 1,950  

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

Caso Allele 1 
Size 
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Allele 1  
Width Area 1 

Allele 2 
Size 

Allele 2  
Height 

Allele 2  
Width Area 2 

Area1/ 
Area2 

Resultado 

GC15 153,1 787,8 4,5 3545,1 166,9 514,8 3,1 1595,88 2,221 0,5636/IMS 
G15 159 1199,7 2,9 3479,13 161,1 661,6 4,2 2778,72 1,252  

F08   panel_2   GC-14   Q Score : 0.5    Allele 1 : 153.0 ( 14 )    Allele 2 : 167.0 ( 21 )
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E02   Gina_FMUSP_10-03-04   G14   Q Score : 10.0    Allele 1 : 125.1 ( -1 )    Allele 2 : 151.1 ( 12 )

120 130 140 150 160 170 180 190 200
0

200

400

600

G08   panel_2   GC-15   Q Score : 10.0    Allele 1 : 153.1 ( 14 )    Allele 2 : 166.9 ( 21 )
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H08   panel_9   G15   Q Score : 10.0    Allele 1 : 159.0 ( 17 )    Allele 2 : 161.1 ( 18 )
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